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LA GENETICA Y GENOMICA FORENSE EN EL PERU:
SITUACION ACTUAL Y DESAFIOS FUTUROS

FORENSIC GENETICS AND GENOMICS IN PERU: CURRENT SITUATION AND FUTURE CHALLENGES

Carlos Neyra-Rivera (212

La Genética Forense se define como un campo del conocimiento que emplea tanto conceptos de la genética
como herramientas moleculares. Esta se emplea para la resolucion de casos en los que se desea identificar la
identidad de personas presuntamente implicadas en un hecho delictivo, de vinculos de parentesco, de
identificacion de personas desaparecidas, etc. Actualmente, la Genética Forense emplea principalmente
marcadores moleculares de tipo STRs (repeticiones cortas en tdndem), SNPs (polimorfismos de un solo
nucleétido) e INDELs insercion/delecion)®™. Para poder emplear estos marcadores generalmente se inicia con la
extraccion del ADN, una reaccion en cadena de la polimerasa multiplex, electroforesis capilar y analisis con un
software especializado para la obtencién de un perfil genético que es Unico para cada individuo.

Existen dos entidades publicas que estan involucradas en las investigaciones en caso de hechos delictivos,
identificacién de personas desaparecidas, identificacion de vinculos de parentesco, etc. siendo estas la Policia
Nacional del Perd (PNP) y el Ministerio Publico (MP). Estas entidades emplean la Genética Forense para la
identificacion humana pero no esta dentro de sus prioridades la creacién de nuevas metodologias de
identificacién por ADN, tampoco el estudio de las frecuencias alélicas de las poblaciones peruanas, ni la
implementacion de los marcadores especificos para la poblacién peruana. Debido a ello, desde el afio 2018 se
vienen implementando estudios poblacionales para evaluar las frecuencias alélicas de los marcadores
moleculares empleados frecuentemente para la identificacién humana. Estas investigaciones se han realizado
en distintas poblaciones peruanas esto debido al gran nimero de poblaciones que conviven en el Peru
obteniéndose resultados que pueden ser empleados como datos de referencia tanto en poblaciones mestizas,
aymaras, de la costa, sierra y selva del Pert para procesos de identificacién en los casos en los que presuntos
implicados pertenezcan a una de estas poblaciones®. Pero a pesar de los esfuerzos realizados hasta la fecha,
aun falta el estudio de muchas poblaciones para poder abarcar toda la diversidad de individuos que residen en
el Peru. A pesar de que la Genética Forense es una herramienta poderosa para los procesos de identificacion
estatiene suslimitaciones por ejemplo en casos de muestras con ADN degradado, muestras 6seas antiguas, etc.
Ademés, soloidentificaSTRs, SNPs o INDELS en unaregién del genoma.

Para poder mejorar los procesos de identificacion en casos que salen del alcance de las herramientas
moleculares que emplea la Genética Forense surge la Gendémica Forense que emplea tecnologias de
secuenciacion de siguiente generacion que permiten secuenciar un gran nimero de marcadores moleculares a
lo largo del genoma . Al emplear la Gendmica Forense se pueden secuenciar de forma simultanea STRs
autosémicos, X-STRs, Y-STRs, SNPs asi como también informacién vinculada al fenotipo del individuo y a su
ancestria biogeogriéfica. La Gendémica Forense permite identificar diferencias en el mismo alelo de un marcador
ya que secuencia regiones del genoma lo que permite identificar tanto la longitud como los nucleétidos que la
conforman.
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La genética y gendmica forense

La Gendmica Forense viene siendo empleada como un
protocolo de rutina en algunos paises de Europa y Asia
pero en el Peru a la fecha, segin conoce el autor, las
entidades estatales que trabajan en procesos de
identificacién por ADN (PNP y el MP) adn no han
implementado las tecnologias de la Genémica Forense
esto debido al tiempo de procesamiento de las
muestras, al equipamiento requerido y a que los precios
por procesamiento de muestraque atin son elevados.

Para poder llegar al campo de la Genémica Forense se
debe de desarrollar investigaciones en el campo de la
Genética Forense hasta avanzar de forma natural a la
Gendmica Forense. Por ello, desde el Instituto de

Investigaciones de Ciencias Biomédicas de la
Universidad Ricardo Palma se viene impulsando el
estudio de distintas poblaciones peruanas para poder
abarcar las poblaciones mas representativas del Perd y
asi poder tener bases de datos de frecuencias alélicas
que representen fielmente a las poblaciones peruanas
y sirvan de insumo para procesos de identificacion
humana.

Ademas, como siguiente reto se estara impulsando
estudios de poblaciones peruanas empleando
técnicas de Gendmica Forense para asi poder generar
datos de referencias que puedan ser empleados por
laboratorios forenses en los procesos de identificacion
humana con esta nueva tecnologia.
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