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Para poder mejorar los procesos de identi�cación en casos que salen del alcance de las herramientas 
moleculares que emplea la Genética Forense surge la Genómica Forense que emplea tecnologías de 
secuenciación de siguiente generación que permiten secuenciar un gran número de marcadores moleculares a 

(7)lo largo del genoma . Al emplear la Genómica Forense se pueden secuenciar de forma simultanea STRs 
autosómicos, X-STRs, Y-STRs, SNPs así como también información vinculada al fenotipo del individuo y a su 
ancestría biogeográ�ca. La Genómica Forense permite identi�car diferencias en el mismo alelo de un marcador 
ya que secuencia regiones del genoma lo que permite identi�car tanto la longitud como los nucleótidos que la 
conforman.

La Genética Forense se de�ne como un campo del conocimiento que emplea tanto conceptos de la genética 
como herramientas moleculares. Esta se emplea para la resolución de casos en los que se desea identi�car la 
identidad de personas presuntamente implicadas en un hecho delictivo, de vínculos de parentesco, de 
identi�cación de personas desaparecidas, etc. Actualmente, la Genética Forense emplea principalmente 
marcadores moleculares de tipo STRs (repeticiones cortas en tándem), SNPs (polimor�smos de un solo 

(1)nucleótido) e INDELs inserción/deleción) . Para poder emplear estos marcadores generalmente se inicia con la 
extracción del ADN, una reacción en cadena de la polimerasa multiplex, electroforesis capilar y análisis con un 
software especializado para la obtención de un per�l genético que es único para cada individuo.  

Existen dos entidades públicas que están involucradas en las investigaciones en caso de hechos delictivos, 
identi�cación de personas desaparecidas, identi�cación de vínculos de parentesco, etc. siendo estas la Policía 
Nacional del Perú (PNP) y el Ministerio Público (MP). Estas entidades emplean la Genética Forense para la 
identi�cación humana pero no está dentro de sus prioridades la creación de nuevas metodologías de 
identi�cación por ADN, tampoco el estudio de las frecuencias alélicas de las poblaciones peruanas, ni la 
implementación de los marcadores especí�cos para la población peruana. Debido a ello, desde el año 2018 se 
vienen implementando estudios poblacionales para evaluar las frecuencias alélicas de los marcadores 
moleculares empleados frecuentemente para la identi�cación humana. Estas investigaciones se han realizado 
en distintas poblaciones peruanas esto debido al gran número de poblaciones que conviven en el Perú 
obteniéndose resultados que pueden ser empleados como datos de referencia tanto en poblaciones mestizas, 
aymaras, de la costa, sierra y selva del Perú para procesos de identi�cación en los casos en los que presuntos 

(2-6)implicados pertenezcan a una de estas poblaciones . Pero a pesar de los esfuerzos realizados hasta la fecha, 
aún falta el estudio de muchas poblaciones para poder abarcar toda la diversidad de individuos que residen en 
el Perú. A pesar de que la Genética Forense es una herramienta poderosa para los procesos de identi�cación 
esta tiene sus limitaciones por ejemplo en casos de muestras con ADN degradado, muestras óseas antiguas, etc. 
Además, solo identi�ca STRs, SNPs o INDELS en una región del genoma.  
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Para poder llegar al campo de la Genómica Forense se 
debe de desarrollar investigaciones en el campo de la 
Genética Forense hasta avanzar de forma natural a la 
Genómica  Forense.   Por   ello,  desde   el   Instituto   de 

La Genómica Forense viene siendo empleada como un 
protocolo de rutina en algunos países de Europa y Asia 
pero en el Perú a la fecha, según conoce el autor, las 
entidades estatales que trabajan en procesos de 
identi�cación por ADN (PNP y el MP) aún no han 
implementado las tecnologías de la Genómica Forense 
esto debido al tiempo de procesamiento de las 
muestras, al equipamiento requerido y a que los precios 
por procesamiento de muestra que aún son elevados. Además, como siguiente reto se estará impulsando 

estudios de poblaciones peruanas empleando 
técnicas de Genómica Forense para así poder generar 
datos de referencias que puedan ser empleados por 
laboratorios forenses en los procesos de identi�cación 
humana con esta nueva tecnología. 

Investigaciones de Ciencias Biomédicas de la 
Universidad Ricardo Palma se viene impulsando el  
estudio de distintas poblaciones peruanas para poder 
abarcar las poblaciones más representativas del Perú y 
así poder tener bases de datos de frecuencias alélicas 
que representen �elmente a las poblaciones peruanas 
y sirvan de insumo para procesos de identi�cación 
humana. 
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